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Glosario

Aceroso: Relativo a forma. Largo, en forma de aguja, cilindrico y afilado en ambos

extremos. Términos relacionados: acicular, aciculado, agudo, acuminado.

Acérvulo: Cuerpo fructifero de origen asexual conformado por una masa de hifas
entretejidas en forma de almohadilla (concava) y dentro de las cuales se forman los
conidiéforos empaquetados.

Aculeado: Relativo a forma. Como aguijones.

Alantoide: Relativo a forma. Forma de saco embrionario, levemente curvado y extremos

redondeados. Relacionado a reniforme.

Ampuliforme: Relativo a forma. Ampliamente en forma de matraz, botella o ampolla con

cuello corto, estrecho y la base ancha. Término relacionado: lageniforme.

Anteridio: Organo masculino que participa en la reproduccion sexual en Oomycetes junto
con los oogonios; pueden ser sésiles en una hifa, intercalares o terminales. Puede ser

monoclino, diclino o hipogino.

Apéndice: Extension del talo de cualquier tipo.

Aplerotico: Aplerdtica, cuando la oospora no llena la cavidad del oogonio.

Apresorio: Punta hifal hinchada que se adhiere fuertemente a un sustrato o a otra célula.

Asca: Estructura en forma de saco que contiene las esporas sexuales de hongos

Ascomycetes.

Ascomata: O ascoma. Ascocarpo. Estructura fértil de hongos de la Clase Ascomycetes,

anatémicamente diferenciada.
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Ascosporas: Espora reproductiva de Ascomycota, que son formadas dentro de un asca.
Aseptado: Ausencia de septos en las hifas. Cenocitico.
Atenuado: Que disminuye gradualmente o se estrecha.

Basipétalo: Cuando en una cadena de conidias, el conidio mas antiguo esta en el apice y

el més joven esta en la base.

Bitunicado: En hongos Ascomycetes, ascas que estan formadas por dos capas o

membranas.

Células conididégenas: Cualquier célula fingica a partir de la cual o dentro de la cual, se

produce directamente una conidia.
Circinado: Relativo a forma. Con la punta enrollada y hacia el centro.

Clavado: sin6nimo para claviforme. En forma de palo, con el extremo posterior (superior)

mas grande que el extremo mas cercano (inferior).

Cleistotecio: Tipo de ascocarpo, de forma globosa a matraz que no se abre por un poro,

sino que libera las esporas al desintegrarse.

Colarete: Collar pequefio que por lo general es el vestigio de una pared celular presente

en la punta de una fialide o alrededor de un esporangiéforo.
Confluente: Fusionarse unos con otros; mezclado; unidos, pero aun asi distinguibles.

Conidia: O conidiosporas que se forman de los lados o puntas de hifas especializadas y
gue pueden funcionar como propagulos asexuales o como gametos masculinos

(espermacios).

Conidioforo: Estructura microscopica especializada en la produccién asexual de miles de

esporas llamadas conidias; aislados o en conidiomas.

Conidioma: (sustantivo, pl. conidiomata) - multi-hifal, estructura que contiene conidios;

otro término para conidiangium.

Cupulado: Relativo a forma. Como una taza, algunas veces descrito como acérvulo.
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De novo: o Denovo; define a cada uno de los grupos que se organizan alrededor de un
centroide (secuencia) y que define cada una de las Unidad Taxonémica Operacional (OTU,
por su sigla en inglés) que posteriormente pueden identificacion por su asignacién a un

nivel taxondmico.

Dehiscencia: En hongos Ascomycetes, es el proceso de apertura y liberacion de las

ascosporas de un asca madura por ruptura de la pared.

Dereplicacion: o desreplicacidn; es la eliminacién de secuencias duplicadas con el fin de
reducir la redundancia, combinando todas las lecturas de idéntica secuencia en
"secuencias Unicas" y asignando una abundancia correspondiente (nimero de lecturas
gue tienen esa secuencia Unica). Este paso, reduce sustancialmente el tiempo de célculo

al eliminar las comparaciones redundantes.

Diclino: Anteridio que se originan a partir de una hifa diferente que no esta estrechamente

relacionada con las del oogonio.
Discoide: O lenticular o disciforme. Relativo a forma. Aplicado a estructuras circulares.
Discreto: Separado, distinto; no unido, suelto.

Diversidad alfa: Es la diversidad de todas las especies a lo largo de todas las subunidades
0 escalas locales relevantes (p.e.: el habitat, muestreos, etc.). Abarca dos variables
importantes: (i) la riqueza de especies y (ii) la abundancia relativa de especies. Niumero de
especies a nivel local. Para medir esta biodiversidad especifica es usado el indice de
Shannon (Shannon-Weaver, Shannon-Wiener o H’), la cual se expresa con un niumero
positivo, que en la mayoria de los ecosistemas naturales varia entre 0,5 y 5, aunque su
valor normal esta entre 2 y 3. Valores inferiores a 2 se consideran bajos en diversidad y

superiores a 3 son altos en diversidad de especies.

Diversidad beta: Es el diferencial entre la diversidad de un habitat (diversidad a) y la
diversidad de todos los habitats (Diversidad y). Juega un papel importante en representar
la diversidad de especies entre habitats, que no esta compartida. Proporcion de
microorganismos que no son compartidos. Disimilitud de especies de microorganismos en
cada uno de los muestreos. Diferencia en composicion entre comunidades. Recambio de

especies entre comunidades. Representa la heterogeneidad de un paisaje.
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Diversidad gama: Es la diversidad total de especies en un paisaje, donde los
componentes independientes de la diversidad a y B juegan un papel con efecto

multiplicativo. NUmero de especies a nivel global.

Doliiforme: Relativo a forma. Sinénimo: toniniforme o elipsoide-cilindrico; en forma de

barril o cilindro robusto con extremos planos y lados abultados.
Errumpente: que rompe a través de una superficie.

Esclerocio: Masa de células de pared gruesa, formada por hifas vegetativas que funcionan

como una estructura de resistencia.
Esporangio: Estructura encargada de producir y contener esporas asexuales.

Esporodoquio: Se forman sobre la superficie del micelio de algunos hongos, con
morfologia de almohadillada agregando de manera compacta, conidioforos cortos, simples

o ramificados.

Estipe: O estipite; estructura erecta que soporta los cuerpos fructiferos. Relacionado a

rama, tallo, tronco.

Estroma: Masa fusionada de hifas que forma un tejido. Puede ser columnar cuando las
hifas forman un tejido dispuesto en columnas o plano, cuando la masa fusionada de hifas

forma un tejido plano.
Fasciculos: En hongos Ascomycetes es referente a ascosporas creciendo en paquetes.

Fialide: Célula conidiégena que produce conidios en sucesién basipétala, es decir, la parte

apical es la mas vieja. Se producen a través de una o varias aberturas.
Filiforme: Relativo a la forma; como hilo.

Fisitunicado: En hongos Ascomycetes, ascas con dos capas funcionales (exoasca y

endoasca) que se separan al menos parcialmente durante la dehiscencia del asca.

Flexuoso: Ondulado; con dobleces mas o menos graduales y redondeados, no angulares.
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Ostiolo: Abertura similar a un poro presente en un peritecio, pseudotecio o picnidio, a

través de la cual se liberan las ascosporas o conidias.

Papila: Protuberancia conica de pequefio tamafo. Papilado, cubierto con papilas. Término

relacionado a: papiloso, tuberculado.
Pedicelado: Que posee un pedicelo o tallo pequefio.
Penicilado: Relativo a disposicion. Como un penacho, pincel o cepillo pequefio.

Periclinal: Que es paralelo a la superficie del talo, en el mismo plano que la superficie o la

circunferencia.
Phragmospora: o fragmospora; conidia presentando dos o mas septos transversales.

Phred: Valor de calidad para secuencias de ADN y que son asignados a cada base cuando
esta es llamada en los procesos de secuenciacion. Los valores oscilan entre 10 y 50;
donde, Phred 10 es igual a la probabilidad de error de una base en 10 bases llamadas (90
% de exactitud en el llamado de las bases). Phred 20 (99 %), 30 (99,9 %), 40 (99,99 %) y
50 (99,999 %).

Picnidio; Término neutro para definir una estructura de origen asexual globosa, en forma

de peray con presencia de un poro; a menudo oscurecido y de origen asexual.

Pico: Cuello alargado de un picnidio o peritecio, a través del cual se descargan las conidias

o las ascosporas.
Plerdtico: Pler6tica; cuando la oospora llena la cavidad del oogonio.
Plurilocular: Dividido en cAmaras; con numerosas cavidades.

Poliblastico: Células conidiégenas que producen conidias blasticas en varios puntos

(poliblasto).

Pseudoparafisis: Hifa interascal que se originan desde la parte superior del ascocarpo y

se proyectan a la inferior.
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Pseudoparénquima: Células secundarias que se agregan estrechamente formando un

pseudotejido, pero diferenciado y no idéntico al tejido verdadero (parénquima).
Reniforme: sindnimo: fabiforme. Con forma de rifién.

Rigueza de especies: Numero de especies que se detectan durante un muestreo.
Sésil: Estructura carente de tallo, pedicelo o estipite (estipe).

Setas: Hifas rigidas como cerdas, generalmente de paredes gruesas, pluricelulares,
generalmente de color oscuro pocas veces pélidas, pero no hialinas. Setoso se define a la
estructura que posee setas.

Simpodial: Referente a la forma; ramificacion de un conidiéforo que no tiene un eje

principal, si no varias ramas laterales mas o menos iguales.

Singleton: Parte de una secuencia o0 bases nitrogenadas que estdn presentes
exactamente una vez; es decir, es Unica entre las secuencias. No hay una traduccion oficial

al espaiiol.

Sitio parsimonioso informativo: Es un sitio que contiene al menos dos tipos de
nucledétidos (o aminoacidos), y al menos dos de ellos ocurren con una frecuencia minima

de dos.

Talo: Cuerpo vegetativo, tipicamente micelial, no movil que en su conjunto forman el

micelio.

Teleomorfo: Estado sexual en el ciclo biolégico en los hongos (anamorfo la etapa

asexual).

Texturaangularis: Tipo de tejido; pseudoparénquima de células altamente empaquetadas

que en cortes transversales aparecen angulares.

Textura globulosa: O textura globularis. Tipo de tejido; peudoparénquima de células

altamente empaquetadas que en cortes transversales aparecen globosas.
Toruloide: Toruloso; cilindrico, pero con hinchazones a diferentes intervalos.

Tubo de descarga: Tubos formados en ciertos puntos del esporangio.



Introduccioén

El cultivo de frijol, ocupa un renglon importante de la economia y seguridad alimentaria de
muchos nucleos familiares en diferentes paises de América Latina, Africa y Asia,
principalmente, aunque Oceania y Estados Unidos son grandes productores de este
alimento. El frijol es uno de los principales alimentos consumidos y base de la dieta de
muchos pueblos, los cuales lo han adoptado por sus buenas caracteristicas de cultivo,
calidades nutricionales, de preparacion para el consumo y de adaptaciéon que presenta
esta planta a diferentes ambientes, incluyendo la facil conservacién por largos periodos de

tiempo.

En el mundo, para el afio 2013 se produjeron un aproximado de 20 millones de toneladas,
siendo Asia el mayor productor y Africa el segundo, siendo para este Gltimo continente un
cultivo de gran importancia en la seguridad alimentaria y donde, las mayores producciones

se centran en paises como Uganda, Kenia, Rwanda, Burundi, Tanzania y Congo.

En Latinoamérica, se registra Brasil y México como los mayores productores, pero es de
resaltarse que, en Centro América a pesar que las producciones son bajas, comparadas a
las a las cantidades producidas por estos dos paises, el frijol hace parte de la dieta basica
y donde mas de un millébn de pequefios agricultores depende de este cultivo para su

subsistencia y como medio de vida.

En Colombia, se reporta que es la tercera legumbre mas consumida, con una produccién
nacional de 115.609 ton e importaciones cercanas a 17.755 ton para el afio 2017. Se debe
subrayar que, el frijol es un alimento cultivado para el autoconsumo y que en nuestro pais
se registran cerca de 70.000 unidades familiares productivas (pequefios productores), para
las cuales el frijol representa su fuente principal de sustento y alimento, convirtiéndose en
un cultivo estratégico en el desarrollo rural, aunado a que, este cultivo presenta alta

vulnerabilidad a periodos prolongados de sequia y a fendmenos meteoroldgicos extremos,
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2. Caracterizacion de las comunidades de hongos y oomycetes causantes de pudricién
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